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PLATAFORMA GENÔMICA
SEQUENCIAMENTO CAPILAR (SANGER)


PROTOCOLO DE ENTRADA DE MATERIAL
Reação completa de templates purificados

Condições de aceitação das amostras
· As amostras deverão estar acondicionadas em microtubos contendo a identificação das mesmas ou em placas de 0,2µL acompanhadas de mapa de identificação;
· O volume mínimo de amostra é de 10µL e o transporte deverá ser realizado à 4ºC.
· As amostras deverão estar acompanhadas de sua quantificação e dos primers necessários ao sequenciamento (com forward e reverse separados em microtubos e identificados);
· Para quantificação é recomendado o uso de espectrofotômetro;
· As alíquotas de primers devem estar na concentração de 3,2µM, em microtubos, identificados e transportados à 4ºC, com um volume mínimo de 5µL para cada amostra enviada.
· A amostra de DNA a ser sequenciada deverá ser fornecida nas seguintes concentrações:

	Amostra
	Quantidade por µL

	100-200 pb
	1-3 ng

	200-500 pb
	3-10 ng

	500-1000pb
	5-20ng





FORMULÁRIO



	1
	Pesquisador:
	

	2
	Grupo de Pesquisa cadastrado:
	

	3
	Data do envio das amostras:
	

	4
	Número de amostras:
	

	5
	Tamanho dos fragmentos (especificar localização/identificação caso haja fragmentos de tamanhos diferentes na mesma remessa):
	

	6
	Concentração das amostras e qualidade (especificar caso estejam em concentrações diferentes):
	

	7
	Quantidade de material fornecido (µL):
	

	8
	Quantidade e concentração dos primers:
	

	9
	Tipo de amostra:
	

	10
	Temperatura de envio:
	

	
Observações:
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